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Description générale du projet:

Comment fonctionnent les cellules vivantes? Dans mon laboratoire, nous formulons des hypothéses sur les fonctions particulieres
des genes et les interactions entre ces genes a I’échelle génomique. Nous avons développé de nouvelles méthodes expérimentales
et théoriques qui permettent d’étudier les protéines en tant qu’éléments d’un ensemble complexe. Nous examinons aussi
comment des groupes de protéines travaillent ensemble a réglementer les décisions reliées au sort d’une cellule. Nous faisons
I’'hypothese que les cellules utilisent un nombre limité de thémes moléculaires communs pour répondre aux signaux
environnementaux et prendre la décision de se diviser, de se différencier ou de mourir. Nous recherchons ces themes communs,
gue nous appelons « logic motifs », a I’échelle génomique. Nous avons déja identifié certains de ces motifs. Certains s’avérent
importants pour la survie puisque leur interruption meéne a certaines maladies du développement, au cancer ainsi qu’au
vieillissement.
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Exigences/pré-requis :
% Les candidats recherchés doivent étre motivés, préts a relever des défis pour obtenir un dipléme de 2° ou de 3°
cycle en biochimie et/ou biologie moléculaire, bio-informatique ou chimie.
& Avoir un intérét marqué pour la biologie cellulaire, génomique et protéomique
+ Une expérience de recherche et une connaissance de I’anglais représentent des atouts
& Etre titulaire d’un baccalauréat ou d’une mattrise en sciences de la santé ou chimie.

Date limite : Postes toujours ouverts

Bourse : Une bourse sera offerte a I’étudiant par le chercheur si celui-ci n’obtient pas de bourses d’études des organismes
subventionnaires ou de Fondations. L’application a ces concours est toutefois fortement encouragée.

Marche a suivre :
Les candidats intéressés sont priés de faire parvenir leur CV complet, accompagné des relevés de notes
universitaires et des coordonnées de 2-3 personnes références, a I'intention de :
stephen.michnick@umontreal.ca
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